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En estudios recientes sobre la evolucion del HIV, se puede observar que la poblacion de
los hombres que tienen sexo con hombres se encuentra desproporcionadamente afectada. Los
trabajos realizados en Argentina [PMA], estiman la prevalencia del HIV con indicadores que
resaltan una epidemia en curso. La investigacién que estan llevando adelante el grupo de biélogos
del INBIRS, liderado por Maria A. Pando (trabajo préximamente en revisién), muestra que el
acceso al tratamiento antirretroviral y la introduccion de las pruebas réapidas para la deteccién
del HIV tiene una marcada incidencia sobre el desarrollo de la epidemia.

Dicha investigacién tiene como uno de sus pilares un dataset constituido por datos prove-
nientes de encuestas sociodemograficas y de comportamiento que completan las personas, en el
contexto del diagnédstico para HIV, realizado en el centro de testeo de NEXO AC. La porcién
del set de datos estudiada tiene valores desde el ano 2000 hasta el 2018. La distribucién de
estos datos es irregular por multiples motivos, por ejemplo, el cambio de encuesta realizada o
la variaciéon del tipo de test aplicado. Es aqui donde las estrategias de mineria de datos y el
estudio matemdtico del modelo de relaciones puede hacer un aporte [SP], [TCH].

El trabajo que estamos desarrollando tiene entre sus propésitos, profundizar el estudio es-
tadistico ya realizado, la busqueda de patrones que puedan explicar la observacién registrada,
mediante el uso de variadas técnicas tales como algoritmos de clasificacién y genéticos, desarro-
llando el preprocesamiento, andalisis de métricas y la reconstruccién de la estrucutra de datos
que estas estrategias requieren.
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