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La evolución en el tiempo de las especies de una red bioqúımica modelada bajo cinética de acción de masas
se describe a través de un sistema de ecuaciones diferenciales autónomo, dx

dt = f(x), donde cada función
coordenada fi es un polinomio en las concentraciones de las especies. Se dice que una red bioqúımica
posee robustez de concentración absoluta (absolute concentration robustness o ACR) en una determinada
especie cuando el valor que esta alcanza en cualquier estado estacionario positivo es siempre el mismo, sin
importar el estado inicial del sistema [1]. Es decir, el sistema tiene ACR en la i-ésima especie si y solo si
xi−a está en el ideal de la variedad positiva del ideal de estados estacionarios, para algún valor de a > 0.
En este trabajo buscamos poder decidir si una red de reacciones bioqúımicas presenta o no ACR en alguna
especie. Mostramos que para algunas clases de redes comunes en las aplicaciones este problema es sencillo
y que varios enfoques usuales son incompletos [2,3,4]. Finalmente desarrollamos nuevos procedimientos,
usando álgebra computacional, para abordar este problema.
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